Diagnostic genétique de la maladie de Parkinson
Arbre décisionnel pour la prescription des analyses génétiques
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Joindre au prélevement la fiche de renseignements cliniques remplie
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dardarine (géne LRRK2) : recherche de la mutation G2019S
(ATTENTION : la pénétrance incompléte de cette mutation doit impérativement étre prise en compte lors du conseil génétique)
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Si patient d'origine juive ashkénaze ou séfarade, ou arabe d'Afrique du nord




